Baromfi takiarmanyozasaval, takarmanyfelvételével kapcsolatos molekularis
markerek tanulmanyozasa

10. A projekt nem szakmai jellegii dsszefoglaldja

Egyre nagyobb az érdeklddés az olyan bioldgiai jelzomolekulak irant, amelyek szerepet jatszhatnak a
takarméanyfelvétel javitdsaban, és ebben meghatarozoak lehetnek az egyes étvagyszabalyzd molekuldkat kodolo
gének egyes vialtozatai, valamint a génkifejezOdésben mutatkozoé eltérések. Ezek szamos esetben elonyds
osszefliggést mutatnak a gazdasagi dllatfajok értékmérd tulajdonségaival. A madarakban jelenleg még keveset
tudunk arrdl, hogy a taplalékmegvonds milyen hatassal van a taplalékfelvételt serkentd vagy gatld
jelzomolekuldk  génkifejezddésére, annak ellenére, hogy a tartastechnologiai elemként alkalmazott
takarméanyfelvétel-korlatozas javasolt a hatékony baromfihis termelésben. Tovabbi céljaink kozitt szerepel
olyan ndvényi eredetii hatdanyagok Kiprobaldsa, amelyek fokozhatjak a baromfi takarmanyfelvételét, ezdltal
elosegithetik a hatékonyabb dallati-termék eloallitast. A fokozott takarmanyfelvétel élettani okait az étvagy-
Jjollakotsag kialakitasaban szerepet jatszé gének tanulményozasival szeretnénk jobban megismerni. A projektben
t0jo, his tipust és extenziv fajtaji hazi tyukokat, hazi ludat és hizi pulykat fogunk felhasznalni. Tervezett
szamuk hazi tyak esetében 372 egyed, hazi lud 292 egyed, hazi pulyka 292 egyed, minddsszesen 956 allat az 5
¢ves idotartam alatt. Az allatok kisérletekben valo felhasznalasanak helyettesitésére nincs lehetoség. A
felhasznalni Kivant hazi tydk, hazi lad és hdzi pulyka nem modeldllat, a kisérletek sorin czen fajok
takarményfelvételével dsszefliggd molekuldris markerek azonositasa a célunk. Az édllatok minimalis szamédnak
megdllapitdsdhoz statisztikai modszert alkalmaztunk. A gerincesekben az Osszes étvagyszabalyzo molekula
mintegy tizede vesz részt a tapldlékfelvétel szabdlyozasaban, amelyek pontos hatasmechanizmusa és
termelddésiik helye emlésékben nagyrészt mar feltart, azonban madarakban még kevéshé kutatott teriilet. Célul
tliztiik ki a takarmanyfelvételben szerepet jatszo, néhany kevésbé kutatott gén kifejez6désének dsszehasonlitasat,
valamint () molekuldk keresését. A kivalasztottak kozill olyan marker géneket keresiink, amiknek a kifejezodése
jO egyezést mutat a takarmdnymegvonas hosszaval vagy intenzitasaval és fontos informaciokkal szolgdlhat az
allattenyésztés szamdra, ami végeredményben az emberek, az allatok és a kdmyezet javat szolgdlhatja.



