A szarvasmarha motilin gén mutacidojanak funkcionalis vizsgalata

11. A projekt nem szakmai jellegii 6sszefoglaléja
A tejeld szarvasmarha allomanyok gyakori betegsége az oltogyomor bal oldalra torténd helyzetvaltoztatasa.
Ez a betegség foleg a jol tejeld, intenziv tartastechnologia mellett tartott Holstein-Friz allatokat érinti,
leginkabb az ellést kovetd honapokban. Az oltdgyomor helyzetvaltozasa miatt az allat folyadékhaztartasa
felborul, emésztése megvaltozik, amelyek kovetkeztében az allat lefogyésa és jelentds termeléskiesés
kovetkezik be. A betegség miitéti beavatkozast igényel, amely ndveli a telep koltségeit. Hazai és nemzetkozi
viszonylatban is egyre no az oltdgyomor helyzetvaltoztatasanak kdvetkeztében kialakult betegségek szama,
ez mutatja, hogy sziikség van a betegség pontos genetikai hatterének a megértésére.
A betegség kialakulasa vélhetéen kothetd egy mutacidohoz, amit a szarvasmarha motilin nevii génjében
azonositottak. Ugyanakkor ez a valosziniisithetd Osszefiiggés még allatkisérletben nem nyert bizonyitast. A
kisérleti munka célja, hogy bizonyitsa vagy megcafolja azt a feltételezést, hogy a mutacié osszefiiggésben
all a betegség kialakulasaval. Ehhez olyan allatmodell rendszert fogunk kialakitani, amelyben jelen van a
motilin gén adott régidja a vad tipusu, illetve a mutans formaban. Ebben a rendszerben képesek lesziink
vizsgalni, hogy a mutacié megléte befolyasolja-e a motilin gén mitkodését.
Ezekhez a vizsgalatokhoz két transzgénikus egérvonal eldallitasara van sziikség. A vonalak eldallitasa eldtt
sejttenyésztési munkak segitségével szeretnénk valaszt kapni kiilonbdzo egyszeriibb felvetésekre a gén
miikodését illetden. Ezek a sejttenyésztési munkak helyettesitenek bizonyos allatokkal végzett kisérleteket.
Az allatkisérleteinkhez két laboratoriumi egértdrzset hasznalunk fel. Az embridkat szuperovulaltatassal
nyerjik, igy csokkentve a kisérleti allatok szamat. A transzgenezishez olyan 1ij, harmadik generacios
modszereket hasznalunk, amelyek a hagyoméanyos mddszerekhez képest jobb hatékonysagot biztositanak. A
genetikai modositast tartalmazé egerekbél két vonalat alakitunk ki. Allatkisérleteinkben 184 egeret
hasznéalunk fel harom év alatt. A kialakitott mutans és vad tipust egérvonalakban 6sszehasonlitjuk a
transzgén mikodését, illetve a termelddd fehérje mennyiségét. Ha a fehérjék termelddésében valamiféle
kiilonbséget tapasztalunk, akkor kisérletesen is bizonyitani tudnank, hogy a mutacionak szerepe van a
szarvasmarhak oltdgyomranak balra helyezédésében.
Amennyiben az allatkisérletekkel képesek lesziink bizonyitani, hogy a mutacié hajlamosit a betegségre, ugy
lehet6ség lesz olyan szarvasmarha szelekcios programokat kialakitani, amelyek segitségével a betegség



jelent6sen csokkentheto a tejeld szarvasmarha allomanyokban.



